
Accurate Mass TOF LC/MS システムと MassHunter 解析ソフトによる 
データ処理を組み合わせることにより、組み換えタンパク質の解析に 
最適なシステムを構築することができます。

Accurate Mass LC/MS による 
組み換えタンパク質の高速分析

堅牢性、信頼性、使いやすさの追求

TOF LC/MS を用いた分析

• インタクトタンパク質質量

• ペプチドマッピング

• 翻訳後修飾

• 糖鎖分析
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TOF LC/MS による高速糖型分析
正確なインタクト  
タンパク質分析
Agilent Accurate-Mass TOF および Q-TOF 
システムを使用すれば、タンパク質や 
mAb のルーチン分析が簡単になりま
す。Agilent BioConfirm ソフトウェアによ
り、正確なタンパク質/ペプチド質量を
迅速に解析することができます。

糖鎖プロファイリング
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糖鎖プロファイリングを 
簡単に
Agilent Q-TOF と Agilent 糖鎖 MS/MS デー
タベースを使えば、わずか 10 分での高
速糖鎖分析が実現します。
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Agilent Accurate Mass LC/MS 技術は 
バイオ医薬品のルーチン分析に最適です。 

詳細は以下をご覧ください。 
www.agilent.com/chem/jp 

ラボに適したシステムを選択いただけます。
LC/TOF または LC/Q-TOF により、タンパク質分析において、
精密質量分析の力を活用できます。

確実な一貫性 (糖鎖プロファイリング測定例)
mAb の 2 つのバッチの比較から、バッチ 2 ではシアル化され
た糖型の割合が高く、種類も多いことがわかります。

分析内容 Accurate 
Mass TOF

Accurate 
Mass Q-TOF

インタクト質量 • •
グリコシル化状態 • •
糖型 • •
酸化変化 • •
アミノ酸置換 • •
ペプチドマッピング •
DeNovo (MS/MS)  
ペプチドシーケンシング •
DeNovo (MS/MS)  
糖鎖シーケンシング •
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バッチ 1
バッチ 2

MS-TOF ウォークアップ分析

あらかじめ定義されたルーチン
分析用のメソッドにより、簡単に
ウォークアップ分析用メソッドを設
定することができます。

• サンプルのロードおよびメソッド
の開始後は、自動無人分析が可能

• 最適化は不要

• 簡単なシステム設定ツール

• 結果を E メールでオフィスに送信


